


 

Профіль дисципліни 

Назва навчальної дисципліни МОЛЕКУЛЯРНО-ГЕНЕТИЧНІ 

ТЕХНОЛОГІЇ У ВЕТЕРИНАРНІЙ 

МЕДИЦИНІ  

Освітня програма Ветеринарна  медицина 

Галузь знань, шифр та назва 

спеціальності 

Н "Сільське, лісове, рибне господарство та 

ветеринарна медицина"  

Н6  Ветеринарна медицина 

Статус дисципліни  Вибіркова 

Обсяг дисципліни 4 кредити за Європейською Кредитно-

Трансферною Системою ECTS / 120 год. 

Семестровий контроль Залік 

Час і місце проведення 

навчальної дисципліни 

Адреса викладання курсу 

2-й курс, 3-й, 4-й семестр, мала актова 

зала ІБТ НААН, вул. В. Стуса, 38, 79034, м. 

Львів 

Мова викладання українська 

Консультації з навчальної 

дисципліни 

Консультації в межах передбачених робочою 

програмою курсу 
Онлайн консультація через Zoom, Viber 

щовівторка 15:00- 17.00 год. 

Загальна інформація про 

керівника курсу /викладачів 

Федорович Єлизавета Іллівна, д.с.-г.н. 

проф., член-кореспондент НААН,  

email: fedorovych@gmail.com 

Буслик Тетяна Володимирівна, к.б.н., с.н.с. 

email: tvbuslyk@gmail.com 

Відповідальний науковий 

підрозділ 

Лабораторія розведення та селекції тварин 

 

Лабораторія обміну речовин ім. С.З. 

Гжицького 

 

Програма навчальної дисципліни 

 

1. Опис навчальної дисципліни, її мета, завдання та результати 

навчання 

Коротка анотація до дисципліни.  

Мета навчальної дисципліни – поглибити теоретичні знання про 

зберігання та передачу генетичної інформації та сформувати практичні вміння з 

наукового аналізу молекулярно-генетичних процесів у тварин. сприяти 

оволодінню сучасними молекулярно-генетичними методами для ідентифікації 

генетичних маркерів у тваринництві та ветеринарній медицині. Сформувати в 

аспірантів навички по удосконаленню генетичного аналізу при ідентифікації 

збудників інфекційних захворювань у тварин. 
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Завдання навчальної дисципліни надання інформації: про основні 

молекулярно-генетичні методи, які застосовуються у тваринництві. 

В результаті вивчення дисципліни аспірант повинен: 

- мати передові концептуальні та методологічні знання з ветеринарної 

медицини і суміжних галузей, а також дослідницькі навички, достатні для 

проведення наукових і прикладних досліджень на рівні останніх світових 

досягнень з відповідного напряму та отримання нових знань і здійснення 

інновацій; 

- формулювати і перевіряти наукові гіпотези; використовувати для 

обґрунтування висновків наявні літературні дані та докази, зокрема 

результати експериментальних досліджень, спостережень, теоретичного 

аналізу та комп’ютерного моделювання систем і процесів у сфері 

ветеринарної медицини; 

- планувати і виконувати експериментальні та теоретичні дослідження з 

ветеринарної медицини і дотичних до неї суміжних напрямів з 

використанням сучасних інструментів та дотриманням норм професійної і 

академічної етики, критично оцінювати та аналізувати результати власних 

досліджень і результати інших дослідників у контексті усього комплексу 

сучасних знань щодо досліджуваної проблеми. 

Програмні компетенції, які будуть сформовані після вивчення  

навчальної дисципліни: 

Загальні компетентності: 

- здатність розв’язувати комплексні проблеми у галузі ветеринарної 

медицини на основі системного наукового та загального культурного 

світогляду із дотриманням принципів професійної етики та академічної 

доброчесності; 

- здатність до пошуку, оброблення та аналізу інформації з різних джерел; 

- здатність до абстрактного мислення, аналізу та синтезу; 

- здатність працювати у міжнародному контексті. 

Спеціальні компетентості: 

- здатність виявляти, ставити та вирішувати проблеми дослідницького 

характеру у сфері ветеринарної медицини, оцінювати та забезпечувати 

якість виконуваних досліджень з дотриманням вимог професійної етики; 

- здатність виконувати оригінальні дослідження, досягати наукових 

результатів, які створюють нові знання з ветеринарної медицини та 

дотичних до неї напрямів; 

- здатність ініціювати, розробляти і реалізовувати комплексні інноваційні 

проєкти у сфері ветеринарної медицини та дотичні до неї 

міждисциплінарні проекти; 

- здатність вести наукові дискусії на вітчизняному та міжнародному рівнях, 

відстоювати свою наукову позицію з дотриманням норм наукової етики і 

академічної чесності; 

- здатність визначати комплекс необхідних сучасних клінічних, 

інструментальних та лабораторних методів і методик, а також розуміти 

призначення та застосовувати необхідне професійне обладнання, 

інструментарій, реактиви тощо, необхідні для проведення досліджень 



стану здоров’я та благополуччя тварин різних видів і класів, біологічних 

субстратів, тощо відповідно до обраного напряму та поставленої мети; 

- здатність до безперервного саморозвитку та самовдосконалення;  

- здатність генерувати нові ідеї щодо розвитку теорії та практики 

ветеринарної медицини, виявляти, ставити та вирішувати проблеми 

дослідницького характеру, оцінювати та забезпечувати якість виконуваних 

досліджень; 

- здатність застосовувати сучасні інформаційні технології, методи 

інтелектуалізації та візуалізації, бази даних та інші електронні ресурси, 

спеціалізоване програмне забезпечення у науковій та навчальній 

діяльності; 

 

2. Переквізити та постреквізити дисципліни (місце в структурно-

логічній схемі навчання за відповідною освітньою програмою) 

Вивчення дисципліни базується на знаннях аспірантів, набутих з 

основних базових дисциплін напряму ветеринарної дисципліни під час 

навчання в магістратурі, а також загального та спеціального циклу підготовки 

дисциплін освітньої програми: англійська мова, зоологія, фізіологія тварин, 

ветеринарна клінічна біохімія, генетика, ветеринарна мікробіологія та 

імунологія, ветеринарна вірусологія, клінічна діагностика, епізоотологія та 

інфекційні хвороби з якими інтегрується програма Молекулярно-генетичні 

технології у ветеринарній медицині.  

У свою чергу знання та вміння, набуті після вивчення дисципліни, 

формують основу поглибленого вивчення професійно-вибіркових дисциплін 

(селекція сільсько-господарських тварин, ветеринарна генетика). 

 

 

Організація навчання 

3. Програма навчальної дисципліни 

 

Кредити 

ЄКТС 

Кількість годин  

Загальна 

кількість 

годин 

 

Лекції Практичні 

заняття 

Лабораторні 

заняття 

Самостійна 

робота 

4 120 20 20 - 80 

 

 

Формат дисципліни 

Очний у поєднанні елементів електронного навчання через систему Zoom. 

  

4. Зміст навчальної дисципліни 

 

№ Назва теми та заняття Форма 

діяльності та 

кількість годин 



1 Вступ. Поняття про спадковий матеріал живих 

організмів та особливості його організації.  

Зберігання генетичної інформації Передача 

генетичної інформації від клітини до клітини, від 

покоління до покоління; Реалізація генетичної 

інформації Зміна генетичної інформації 

 

Самостійне вивчення: Структура ДНК, РНК, їх 

функції та властивості. Молекулярні механізми 

реплікації, рекомбінації та репарації ДНК. 

Молекулярна структура гена. Структура геномів 

вірусів, про- та еукаріотів. 

Лекції – 1 год, 

 

 

 

 

 

 

самостійна 

робота – 6 год. 
 

2 Сучасні молекулярно-генетичні методи їх роль 

та місце у ветеринарній медицині  

Полімеразна ланцюгова реакція (ПЛР), методи 

гібридизації зі специфічними зондами, плазмідного 

та генного картування, секвенування (визначення 

нуклеотидної послідовності геномів мікро- та 

макроорганізмів) і філогенетичного аналізу ДНК, 

РНКазного розщеплення. 

Організація та особливості роботи науково-

дослідної ПЛР-лабораторії. Техніка безпеки при 

роботі в науковій лабораторії.  

 

Самостійне вивчення: Технологія рекомбінантних 

ДНК. Методи створення та збереження ДНК-

бібліотек, їх типи  

Лекції – 1 год, 

 

практична робота 

– 2 год, 

 

 

 

 

 

 

 

 

самостійна 

робота – 2 год. 

3 Суть та етапи полімеразної ланцюгової реакції 

(ПЛР) та її різновиди. 

ПЛР, Real-Time ПЛР, ПЛР-RFLP, ПЛР- SSCP. 

Компоненти реакційної суміші для ПЛР. Шляхи 

оптимізації методу ПЛР.  

 

Самостійне вивчення: Історія відкриття методу ПЛР 

Лекції – 1 год, 

 

практична робота 

– 2 год, 

 

 

самостійна 

робота – 6 год 

4 Діагностика генетично обумовлених хвороб у 

тварин 

ДНК-діагностика генетичних порушень свиней, 

ВРХ. Сучасна проблема генетичних аномалій у 

тваринництві.  

 

Самостійне вивчення: профілактика генетичних 

захворювань та патологій свійських тварин. 

 

Лекції – 2 год, 

 

 

 

 

 

самостійна 

робота – 6 год. 

5 Моніторинг та діагностика інфекційних і деяких 

інвазійних хвороб тварин за допомогою 

Лекції – 2 год, 

 



молекулярно-генетичних методів. 

Методологія конструювання олігонуклеотидних 

праймерів для діагностики та генотипування 

патогенів тварин 

Самостійне вивчення: Роль ПЛР у системах 

моніторингу, лабораторної діагностики, 

біотехнологічного контролю.  

практична робота 

– 4 год, 

 

 

самостійна 

робота – 2 год. 

6 Маркер-асоційована селекція 

сільськогосподарських тварин.  

Генетичний поліморфізм та його застосування у 

селекції тварин. Методологія оцінки генотипу 

тварин за молекулярно-генетичними маркерами у 

тваринництві. 

Молекулярні маркери та їх застосування, SNP, 

RAPD, мікросателіти/мінісателіти, Переваги 

маркер-асоційованої селекції у тваринництві 

Використання статистичних методів генетичного 

аналізу у встановленні локусів кількісних ознак 

тварин. 

 

Самостійне вивчення: Популяційна генетика. 

Генетична структура популяції тварин та її 

значення. Фактори, що впливають на зміну частоти 

генів та генотипів. Методи виявлення мутацій. 

Швидкість накопичення мутацій. Мутагенні 

фактори і їх вплив на популяції тварин. 

 

Лекції – 1 год, 

 

 

 

 

 

практична робота 

– 4 год, 

 

 

 

 

 

самостійна 

робота – 6 год. 

7 Використання мітохондріальної ДНК у 

молекулярно-генетичному аналізі походження 

тварин (свиней, великої рогатої худоби, коней) 

Використання поліморфізму мітохондріальної ДНК 

у дослідженні сільськогосподарських тварин. 

Реконструкція походження сучасних порід 

сільськогосподарських тварин за поліморфізмом 

мітохондріальних геномів. 

 

Лекції – 1 год, 

 

 

 

 

практична робота 

– 2 год. 

 

8 Молекулярно-генетичні методи досліджень у 

свинарстві. 

Генетика свині свійської. Особливості каріотипу 

свиней. Геномні та хромосомні мутації свиней  

 

Самостійне вивчення: ДНК-типування свиней за 

локусами кількісних ознак (QTL). Генетичний 

контроль чистоти генеалогічних структур у 

свинарстві встановлення генотипу свиней за 

мікросателітними локусами (STR). 

Лекції – 1 год, 

 

 

 

практична робота 

– 2 год, 

 

 

самостійна 

робота – 6 год. 

https://scholar.google.com.ua/citations?view_op=view_citation&hl=ru&user=U-DRnRgAAAAJ&citation_for_view=U-DRnRgAAAAJ:MXK_kJrjxJIC
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9 Молекулярно-генетичні методи досліджень у 

скотарстві. Генетика ВРХ. Особливості каріотипу 

великої рогатої худоби. Геномні мутації ВРХ, їх 

наслідки. Поліморфні системи білків, групи крові 

ВРХ. 

 

Самостійне вивчення: ДНК-типування великої 

рогатої худоби за локусами кількісних ознак (QTL). 

Мікросателітні STR-маркери у дослідженні 

генетичної структури різних порід ВРХ. 

 

 

Лекції – 1 год, 

 

 

 

 

 

самостійна 

робота – 6 год. 

10 Молекулярно-генетичні методи досліджень у 

птахівництві 

Генетика с.-г птиці. Геномні та хромосомні мутації 

птиці. Поліморфні системи білків, групи крові, 

послідовностей нуклеотидів різних видів птиці. 

Генетично обумовлені патології с.-г птиці  
 

Самостійне вивчення: ДНК-типування птиці за 

локусами кількісних ознак (QTL). Визначення статі 

птиці за допомогою ДНК-аналізу. 

Лекції – 1 год, 

 

 

 

 

 

самостійна 

робота – 6 год. 

11 Молекулярно-генетичні методи досліджень у 

кролівництві. 

Особливості каріотипу кролів. Геномні мутації 

кролів. Генетика забарвлення кролів. 

 

Самостійне вивчення: ДНК-типування кролів за 

локусами кількісних ознак (QTL). Породна 

диференціація кролів за ISSR-маркерами. 

Лекції – 1 год, 

 

 

 

 

самостійна 

робота – 6 год. 

12 Молекулярно-генетичні методи досліджень у 

вівчарстві. 

Особливості каріотипу овець, кіз та споріднених 

видів. Геномні та хромосомні мутації овець, кіз, їх 

вплив на репродуктивні якості. Поліморфні системи 

білків, групи крові кіз та овець. 

 

Самостійне вивчення: ДНК-типування овець за 

локусами кількісних ознак (QTL). 

Лекції – 1 год, 

 

 

 

 

 

 

самостійна 

робота – 6 год. 

13 Молекулярно-генетичні методи досліджень у 

конярстві. 

Визначення походження коней за різними 

поліморфними системами (групи крові, міні- та 

мікросателіти). Спадково обумовлені патології 

коней. 

Лекції – 1 год, 

 

 

 

 

 



 

Самостійне вивчення: Генетика коней. Особливості 

каріотипу коней та споріднених видів. Геномні та 

хромосомні мутації коней, Поліморфні системи 

білків, групи крові коней. 

 

самостійна 

робота – 6 год. 

14 Молекулярно-генетичні методи досліджень у 

собаківництві. 

Структура популяції собак. Дослідження асоціацій 

на основі SNP (однонуклеотидний поліморфізм). 

Оцінка частоти мутацій, що ведуть до спадкових 

хвороб у популяції деяких порід собак. 

Підтвердження походження собак на основі STR-

локусів 

 

Самостійне вивчення: Генетика собак. Особливості 

каріотипу собак. Генетика забарвлення собак. 

Лекції – 1 год, 

 

 

 

 

 

 

 

 

самостійна 

робота – 6 год. 

15 Статистичні методи аналізу молекулярно –

генетичних даних. 

Розрахунок частот генотипів. Розрахунок 

генетичної рівноваги популяції (закон Харді-

Вайнберга), дисперсійний аналіз даних з 

використанням програм GenAlЕx.xla, ANOVA 

Лекції – 1 год, 

 

практична робота 

– 2 год. 

16 Аналіз послідовностей ДНК on-line програм. 

Аналіз послідовностей ДНК з використанням 

програм FAST, BLAST. 

Самостійне вивчення: робота з програмами FAST, 

BLAST. 

 

Лекції – 1 год, 

практична робота 

– 2 год, 

самостійна 

робота – 4 год. 

17 Біобезпека кормів. Використання молекулярно-

генетичних методів досліджень для виявлення 

ГМО та плісневих грибів у кормах. 

Виявлення та ідентифікація плісневих грибів у 

кормах молекулярно-генетичними методами 

Перспективи використання ГМО. Можливі ризики 

для здоров’я людини та тварин за використання 

ГМО та ГМ-інгредієнтів у якості продуктів 

харчування та кормів. Можливі екологічні ризики 

від вивільнення ГМО у навколишнє природне 

середовище. Ефективна система біобезпеки 

використання ГМО. Аналіз існуючої структури 

регулювання біобезпеки в різних країнах світу.  

 

Самостійне вивчення: Законодавча і нормативно-

правова база використання та регулювання обігу 

ГМО 

Лекції – 1 год, 

 

 

 

 

 

практична робота 

– 2 год, 

 

 

 

 

 

 

самостійна 

робота – 4 год. 

18 Методології отримання і застосування Лекції – 1 год, 



трансгенних тварин 

Трансгенні тварини їх переваги у тваринництві. 

Методи створення трансгенних тварин, технологія 

CRISPR/Cas9 трансгенні тварини в біомедичних 

дослідженнях, етичний розгляд питання про 

трансгенних тварини; генна терапія та трансгенне 

виробництво тварин. 

Самостійне вивчення: генна терапія та трансгенне 

виробництво тварин. 

 

практична робота 

– 2 год. 

 

 

 

 

самостійна 

робота – 2 год. 

 

 

5. Самостійна робота аспіранта 

Завдання для самостійної роботи: підготовка до практичних, 

семінарських занять, опрацювання навчального матеріалу згідно тематичного 

плану із застосуванням сучасних інформаційних технологій, пошук online 

спеціалізованих ресурсів з презентацією сучасних методів та технологій 

молекулярно-генетичних досліджень, підготовка  до екзамену. 

 

6. Методи навчання 

 

 Пояснювально-ілюстративний (мультимедійні лекції, розповідь, 

пояснення, навчальна дискусія, обговорення питань навчального 

матеріалу зі здобувачами).  

 Дослідницький (практичні заняття).  

 Частково-пошуковий (самостійна робота пошукового характеру). 

 

 

 

Політика та контроль 

 

7. Політика навчальної дисципліни  
Вимоги та правила поведінки учасників освітнього процесу: 

• правила відвідування занять та перескладань: присутність на 

занятті є обов’язковим. Пропущені заняття мають бути відпрацьовані. Форма та 

терміни відпрацювання узгоджуються з аспірантом. За об’єктивних причин 

(наприклад, хвороба, працевлаштування, міжнародне стажування) навчання 

може проходити дистанційно за погодженням із керівником курсу. 

• правила поведінки на заняттях: активна участь у обговоренні 

навчального матеріалу;  

• правила призначення заохочувальних балів: заохочувальні бали 

аспірант може отримати за підготовку інформації з наданих питань;  

• політика дедлайнів: роботи, які здаються із порушенням термінів без 

поважних причин, оцінюються на нижчу оцінку; 

• політика щодо академічної доброчесності: аспіранти мають 

дотримуватимуться правил Академічної доброчесності – як їх викладено на 

сайті ІБТ НААН. 



• гарантування рівного доступу до здобуття вищої освіти особами з 

особливими потребами. За бажанням осіб з особливими потребами 

опитування, прийом контрольних робіт та ситуаційних задач здійснюється 

викладачами в індивідуальному порядку. Прийом здійснюється в часи, 

відведені для консультацій, і проводиться в умовах 

лабораторії чи он-лайн (терміни – згідно даного силабусу). 

 

 

Системи оцінювання та вимоги 

Підсумковий контроль здійснюється у формі іспиту при виконанні 

аспірантом усіх видів попередніх заходів за програмою. 

  

Таблиця відповідності рейтингових балів оцінкам за універсальною шкалою: 
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